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Studijni opora predmétu Seminar biochemie | — primarni struktura
Uréete mista Stépeni u ndsledujicich polypeptidl

Ser-Ala-Phe-Lys-Pro chymotrypsinem
Thr-Cys-Gly-Met-Asn bromkyanem
Leu-Arg-Gly-Asp karboxypeptidasou A
Gly-Phe-Trp-Pro-Phe-Arg thermolysinem
Val-Trp-Lys-Pro-Arg-Glu trypsinem

* Po analyze koncovych skupin proteinu dansylchloridem byl molarni pomér dansylovanych
aminokyselin serinu a alaninu 2:1. Jaké zavéry o povaze tohoto proteinu mlzete odvodit ?

* Protein je degradovan karboxypeptidasou B. BEhem kratké doby se uvolfiuje arginin a
lysin a pak jiz nepozorujeme Zadou dalsi zménu. Co lze soudit o primarni strukture ?

* Polypeptid byl nastépen pomoci CNBr a trypsinem. Z porovnani sekvenci fragment
urcete sekvenci polypeptidu.

Sté&peni CNBr: Asp-lle-Lys-GIn-Met, Lys, Lys-Phe-Ala-Met, Tyr-Arg-Gly-Met
Sté&peni trypsinem: Gln-Met-Lys, Gly-Met-Asp-lle-Lys, Phe-Ala-Met-Lys, Tyr-Arg



Reakci polypeptidu s dithiothreitolem vznikaji dva polypeptidy

Ala-Phe-Cys-Met-Tyr-Cys-Leu-Trp-Cys-Asn
Val-Cys-Trp-Val-lle-Phe-Gly-Cys-Lys
Chymotrypsin katalyzuje hydrolyzu intaktniho polypeptidu za vzniku
nasledujicich fragmentu (slozeni)

* (Ala, Phe), (Asn, Cys2, Met, Tyr), (Cys, Gly, Lys), (Cys2, Leu, Trp2, Val), (lle, Phe, Val)
Jak vypadal plvodni polypeptid?

Jaka bude sekvence hexapeptidu.

Po plsobeni Sangerova Cinidla a kyselé hydrolyse ziskate DNP-Asp

Po druhém cyklu Edmanova odbouravani ziskate PHT-Met

Po plsobeni LiBH4 a nasledné hydrolyze ziskate aminoalkohol glycinu

Volny His a Gly po kratkém pusobeni karboxypeptidasy

po Stépeni pomoci CNBr a rozdéleni na tenké vrstvé a detekci ziskate dva body



